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Resumen

El abandono sufrido por el vinedo asturiano durante el siglo XX ha reducido la exten-
sién de este cultivo a poco mas de 100 ha en la actualidad, provocando la pérdida de di-
versidad genética v la existencia de una gran confusion varietal. Con el fin de estudiar el
patrimonio genctico viticola del Principado de Asturias, se procedié a su caracterizacion
mediante el analisis de 6 marcadores microsatélite (VVS2, VVMDS, VVMD7, VVMD27,
VIZAG62 y VrZAGT9). El analisis revelo 44 genotipos diferentes, 17 de los cuales aun no
han sido identificados.

INTRODUCCION

El ataque filoxérico y el posterior auge de la mineria han reducido la superficie de vifiedo cul-
tivada en el Principado de Asturias de 5.500 ha existentes a mediados del siglo XIX a las 100 ha
actuales (Feo, 1986). Este hecho ha provocado una importante erosion genética y gran confusion
varietal. EI cese de la mineria ha originado que la viticultura vuelva a adquirir interés como re-
curso economico. Con objeto de esclarecer el panorama varietal asturiano. y garantizar un mejor
control de los cultivares empleados en la elaboracion de los vinos acogidos a la denominacion Fino
de la Tierra de Cangas, se realizo, durante los anos 2005 a 2007, la prospeccion de cultivares de
vid (Vitis vinifera L.) en el Principado de Asturias. En este trabajo se muestran los resultados de
la caracterizacion molecular mediante 6 marcadores microsatélite de los ejemplares prospectados.

MATERIALES Y METODOS

Se aislo el ADN de 233 cepas a partir de hoja joven usando el kit de extraccion DNeasy® Plant
Mini Kit (Qiagen). Se analizaron 6 marcadores microsatélite. considerados internacionalmente
como los mas apropiados para la identificacion de cultivares de vid (Proyecto europeo GENRES
081, http://www.genres.de/vitis/): VVS2, VVMD3, VVMDT7, VVMD27, VIZAG62 y VIZAGTY.
Para la mezcla de PCR se siguid el protocolo descrito por Garcia-Beneytez et al. (2002) con las
siguientes modificaciones: 0.06 uM de VVS2 y 0.1 uM de VVMD7 v VIZAG62. Fl ciclo de
PCR utilizado fue el descrito por Martin et al. (2003) anadiéndole un tltimo ciclo de 90 min a
65°C. El analisis de fragmentos se realizé en un secuencigdor ABI PRISM 3100 v s¢ empleo el
software de analisis Peak Scanner (Applied Biosystems) para la lectura de los resultados.
RESULTADOS Y DISCUSION

El andlisis microsatélite de las 233 cepas reveld 44 genotipos distintos. Se identificaron 27 cul-
tivares (Tabla 1), 24 de ellos mediante comparacion con los perfiles de la base de datos del
Banco Nacional de Germoplasma de Vid de El Encin; los otros tres, *Amor-nao-me-deixes”, “Fur-
mint’ y *Teta de Cabra’, cotejandolos con perfiles obtenidos por el Dpto. de Biologia Vegetal de
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la Escuela Téenica Superior de Ingenieros Agranomos de la Universidad Politéenica de Madrid
(J. Ortiz, com, pers.). Un 25.9% de los cultivares identificados son de origen frances (*Alicante
Bouschet’, *Cabernet Sauvignon’, "Savagnin Blane’, *Chasselas Dor¢’, “Chasselas Rosé’, *Petit
Bouschet” y ‘Morrastel-Bouschet’), indicativo de que los téenicos franceses que ayudaron en la
recuperacion del vifiedo tras la crisis filoxérica introdujeron algunos cultivares en la regiom. Los
|7 genotipos no identificados se slguen cotejando con otras bases de datos,
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Tabla 1. Cultivares identificados v perfiles microsatélite correspondientes

Cultivar VVS2 VVMDS VVMD7  VVMD27 WViZAG62  VrZAGT9
Albarin Blanco 128147 219336 239357 (77185 184192 245 247
Albarin Tinto 136 147 223236 253287 |75185 186 198 250251 |

| Albilla / Chasselas Doré 28138 225234 039247 [81185 192202 251250 |

I f‘.l‘l‘ll..-l.'—r|ifu~n1|:—clci.‘tc‘5 128 138 232232 239243 |77 190 186 |94_ 243 15",'
Cabernel Ssuvignon |34 147 2302348 239 239 172 I8S 1856 192 247 247
Carrasquin 138 147 223236 239357 175185 [86192  25] 251
Chasselas Rosé 128 138 225234 239247 181185 j92202 251250

| Cligtiente 132 147 219232 239249 (77177 184202 247247

| De José Blanva 120 128 205235 247255  (BLIBI__ 179202 249349

| Furmint 128149 223238 239249 |75 100 (#6202 236249
Gatnacha Tintorera . Alicante Bouschot 128 |40 223236 239233 197190° |86 I86 143 257

| Gamacho | Morrastel-Bouschet 134 147 223232 239243 177179 86186 243259
Godello 147155 203236 239243 IRI (RS IS4 18%6 25135
Jralia 128145 230236 243247 175175 190202 285257
Luirén 125 140 225 236 239247 18] (907 |84 jo2 139 257
Mandén 138147 223238 239239 79090 [s4186 257259
Menci 140147 223233 249257 |7785 (86192 247251
Maoscatel blance dé grano menwd (28128 125234 233249 ERRIY 184 154 251 155
Moscatel jojn B 128128 205234 233249 (75190 184194 35] 255
Mouratin (32047 232236 249357 177185 %6202 247 251
Negron de Aldan Petit Bouschet 128 147 232236 230243 177185 186 194 243 245
Pakomino 128140 225238 239240 Iwi (o0 186192 251257
Rosatt 128130 223228 230249 180 (81 Igd 186 243 25]
Savagnin Blanc 147147 230236 243257 185185 186 192 245 251
Surmol | 128 140 23238 3249 175177 184186 247 261

| Tempranilly 38140 234234 339253 179179 194198 247251

| Verdjo Tinto 138147 236236 239357 |72085 (86 I8 245247

| Probable alela nulo. Locus beterocigoro en la base de datos consultada _

2 Probable alelo nulo en el $0% de los individuos que presentaron este perfil, siendo homocigotos para este locus
(ITE1TH

3 Probable alelo nulo.en el 33% de los individuos que presentaron esie perfil, siendo homocigotos para este locus
(181081





